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拓尔思基因专利检索云服务平台

基因专利检索

支持五种检索策略
支持核苷酸序列检索核苷酸数据库、蛋白质序列检索蛋白质
数据库、翻译核苷酸检索蛋白质数据库、蛋白质序列检索翻
译核苷酸数据库，共五种检索策略。

用户可以通过输入一条或多条裸序列、fasta格式序列进行检
索；也支持上传序列文件（支持.txt和.FASTA格式文件）进行
检索。

支持通过专利申请号、公开号、分类号和关键词实现一键检
索基因专利数据；支持二次检索和检索结果收藏。

序列检索结果

检索结果展示序列相关专利的申请号、序列号、发明名称、序
列描述、相似度信息，支持序列查看、收藏、图形展示和下载。

支持复杂检索业务
通过调整检索条件、序列条件、专利条件和算法条件，实现精
准检索。

专利条件

在序列检索执行超时情况下，支持把检索队列自动加入任务
队列，通过检索历史来回放检索结果，解决序列检索执行时
间长，甚至检索超时导致检索失败的业务场景。
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序列详览

支持查看基因专利著录项目、权利要求、说明书、专利全文
PDF以及序列文件。

序列文件支持快速翻页查看；PDF格式的专利全文可以通过
PDF浏览器右侧的功能键下载、打印、调整视图模式。

序列比对

在序列检索界面，可实现序列比对的功能。

检索历史

通过检索历史可进行检索追溯和分析。检索历史支持分别
查看序列检索和专利检索的检索历史，支持结果回放、收藏
和删除功能。

常用工具

提供多种生物序列转换工具，包括中文氨基酸转换、氨基酸
单字母到三字母、氨基酸三字母到单字母、DNA序列清理、蛋
白质序列清理、EMBL格式转换为FASTA格式、GenBank格式
转换为FASTA格式、合并FASTA格式。
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